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Résumé :

Le développement de cultivars porteurs de résistance durable aux bioagresseurs nécessite un phé-
notypage pertinent des résistances disponibles, mais aussi des stratégies utilisées par les patho-
génes pour détourner le metabolisme végétal a leur profit. La qualité du phénotypage doit étre assu-
ré, tant qualitativement afin de comprendre la nature de la résis-tance mise en jeu, que quantitative-
ment afin de jauger le niveau de la résistance face au biocagresseur. Les méthodes disponibles ac-
tuellement sont insuffisantes pour relever le défi d'un phénotypage fin. Les faibles débits des mé-
thodes actuelles de phénotypage constituent un verrou important dans les étapes de sélection. Un
premier objectif de ce projet est de développer des méthodes de phénotypage de la résistance des
plantes qui permettent d'atteindre des débits satisfaisants pour l'industrie semenciére. Nous utilise-
rons l'imagerie de fluorescence de chlorophylle pour phénotyper la résistance plus précisément
gu'avec les méthodes actuelles. Nous phénotyperons linteraction entre des espéces végé-tales
d’importance stratégique pour lindustrie semenciére (haricot, chou, tomate/piment), et les Xantho-
monas, pathogénes bactériens majeurs. La constitution de banques d'images permettra d’assurer
une meilleure tracabilité de la sélection. L'automatisation du traitement d’image et la miniaturisation
du matériel végétal permettra une augmentation signifi-cative des débits.

Un second objectif de ce projet, plus fondamental, sera de mieux comprendre la diversité des straté-
gies pathologiques des Xanthomonas. Nous caractériserons la diversité génétique des souches de
nos collections. En effet, le processus de sélection est souvent compliqué par la diversité génétique
des pathogenes. Lors de l'interaction avec la plante, chaque souche de Xanthomonas injecte a l'inté-
rieur de la cellule végétale une trentaine d’'effecteurs de type Il (ET3) qui provo-quent la sensibilité
de la plante. La diversité génetique des souches peut étre associée a une diversité des répertoires
d’ET3. Nous phénotyperons par imagerie de fluorescence de chlorophylle I'impact individuel de
chaque ET3 sur la physiologie de la plante au niveau tissulaire. Les ET3 seront apportés dans la cel-
lule végétale par expression transitoire via une agro infiltration. Nous étudierons les effets syner-
giques des ET3 par expression transitoire simultanée de plusieurs ET3. Le phénotypage de ces sy-
nergies permettra de mieux appréhender en quoi l'acquisition d’'un nouvel ET3 par une souche de
Xanthomonas pourrait étre responsable de I'émergence d'un nouveau pathotype.
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